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ESPERIENZA	
  PROFESSIONALE	
  DI	
  RICERCA	
  	
  	
  

Da	
  feb2015	
   Responsabile	
  del	
  gruppo	
  di	
  Genetica	
  Molecolare	
  presso	
  il	
  Dipartimento	
  di	
  Scienze	
  della	
  
Vita,	
  Università	
  degli	
  Studi	
  di	
  Trieste,	
  Trieste,	
  Italia.	
  

	
  
2009-­‐gen2015	
   Responsabile	
   del	
   gruppo	
   di	
   Genomica	
   Funzionale	
   presso	
   il	
   Consorzio	
   per	
   il	
   Centro	
   di	
  

Biomedicina	
  Molecolare	
  (Cluster	
  in	
  Biomedicine	
  -­‐	
  CBM),	
  AREA	
  Science	
  Park,	
  Trieste,	
  Italia.	
  
	
   	
   	
  
2000-­‐2009	
   Responsabile	
   di	
   gruppo	
   di	
   ricerca	
   presso	
   il	
   Telethon	
   Institute	
   of	
   Genetics	
   and	
   Medicine	
  

(TIGEM),	
  Napoli,	
  Italia.	
  	
  
	
   	
   	
  
1995-­‐2000	
   Ricercatore	
   presso	
   il	
   Telethon	
   Institute	
   of	
   Genetics	
   and	
  Medicine	
   (TIGEM),	
   Milano,	
   Italia.	
  

Direttore:	
  Prof.	
  A	
  Ballabio.	
  	
  
	
  
1994-­‐1995	
   Post-­‐doc	
   presso	
   il	
   Department	
   of	
   Human	
   and	
   Molecular	
   Genetics,	
   Baylor	
   College	
   of	
  

Medicine,	
  Houston,	
  TX,	
  USA.	
  Supervisore:	
  Prof.	
  A.	
  Ballabio.	
  	
  
	
   	
   	
  
1992-­‐1994	
   Post-­‐doc	
   presso	
   il	
   DiBIT,	
   Ospedale	
   San	
   Raffaele,	
   Milano,	
   Italia.	
   Supervisore:	
   Prof.	
   R.	
  

Taramelli	
  (Università	
  degli	
  Studi	
  di	
  Milano).	
  	
  
	
   	
   	
  
1989-­‐1992	
   Borsa	
  di	
  studio	
  triennale,	
  presso	
  il	
  DiBIT,	
  Ospedale	
  San	
  Raffaele,	
  Milano,	
  Italia.	
  Supervisore:	
  

Prof.	
  R.	
  Taramelli	
  (Università	
  degli	
  Studi	
  di	
  Milano).	
  	
  
	
   	
   	
  
1988-­‐1989	
   Tirocinio	
   presso	
   l’Ospedale	
   San	
   Raffaele,	
   Milano,	
   Italia.	
   Supervisore:	
   Prof.	
   R.	
   Taramelli	
  

(Università	
  degli	
  Studi	
  di	
  Milano).	
  
	
  
1986-­‐1988	
   Internato	
   pre-­‐laurea	
   presso	
   il	
   Dipartimento	
   di	
   Genetica	
   e	
   Biologia	
   dei	
   Microorganismi,	
  

Università	
  degli	
  Studi	
  di	
  Milano.	
  Relatore	
  e	
  supervisore:	
  Prof.	
  Lucia	
  Panzeri.	
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INTERESSI	
  SCIENTIFICI	
  	
  

Dopo	
   i	
   primi	
   anni	
   di	
   studio	
   e	
   training	
   post-­‐laurea	
   dedicati	
   allo	
   studio	
   della	
   regolazione	
   trascrizionale	
  
epato-­‐specifica,	
   l’interesse	
   scientifico	
   si	
   è	
   rivolto	
   alla	
   genetica	
   umana	
   con	
   l’identificazione	
   di	
   geni	
  
responsabili	
   di	
  malattie	
   genetiche	
   e	
   la	
   caratterizzazione	
   funzionale	
   degli	
   stessi	
   ai	
   fini	
   di	
   identificarne	
   i	
  
meccanismi	
   patogenetici.	
   Questi	
   studi	
   hanno	
   portato	
   all’identificazione	
   del	
   gene	
   responsabile	
   della	
  
Chondrodysplasia	
   Punctata	
   legata	
   al	
   cromosoma	
   X	
   (Franco,	
   Meroni,	
   et	
   al.	
   Cell	
   1995)	
   ed	
   in	
   seguito	
  
all’identificazione	
  e	
  caratterizzazione	
  di	
  un	
  gene	
  candidato	
  per	
  una	
  forma	
  di	
  lissencefalia	
  che	
  si	
  è	
  rivelato	
  
parte	
   del	
   network	
   dell’oncogene	
   c-­‐Myc	
   (Meroni	
   et	
   al.,	
   EMBO	
   J	
   1997).	
   Dall’inizio	
   dell’attività	
   come	
  
responsabile	
  di	
  un	
  gruppo	
  di	
  ricerca	
  indipendente,	
  gli	
  interessi	
  di	
  ricerca	
  si	
  sono	
  assestati	
  sullo	
  studio	
  di	
  
una	
   famiglia	
   genica	
   molto	
   ampia,	
   i	
   geni	
   contenenti	
   il	
   Motivo	
   Tripartito	
   (TRIM),	
   i	
   cui	
   membri	
   sono	
  
coinvolti	
   in	
   diverse	
   patologie	
   umane,	
   da	
  malattie	
   genetiche	
   a	
   neoplasie.	
   Lo	
   studio	
   portato	
   avanti	
   nel	
  
gruppo	
  della	
  Prof.ssa	
  Meroni	
  ha	
  contribuito	
  all’iniziale	
  definizione	
  della	
  famiglia	
  dei	
  geni	
  TRIM	
  (Reymond	
  
A*,	
   Meroni	
   G*,	
   EMBO	
   J	
   2001);	
   a	
   caratterizzarne	
   la	
   funzione	
   come	
   E3	
   ubiquitina	
   ligasi	
   (Napolitano,	
  
Biochemical	
   J.	
   2011;	
  Napolitano,	
   IUBMB	
  Life	
  2012);	
   alla	
   caratterizzazione	
  di	
   alcuni	
  membri	
   coinvolti	
   in	
  
neoplasie	
   (Cairo	
   et	
   al,	
   Oncogene	
   2005)	
   o	
   in	
  malattie	
   genetiche	
   come	
   la	
   Sindrome	
   di	
   Opitz	
   attraverso	
  
studi	
   genetici	
   (Fontanella,	
   Hum	
  Mutation	
   2008;	
  Migliore,	
   EJMG	
   2013),	
   di	
   biologia	
   cellulare	
   (Cainarca,	
  
Hum	
  Mol	
  Gen	
   1999;	
   Berti,	
   BMC	
  Cell	
   Biol	
   2004)	
   e	
   utilizzando	
  modelli	
   animali	
   (Lancioni,	
   J	
   Neuroscience	
  
2010).	
   L’attività	
  di	
   ricerca	
  prosegue	
  su	
  queste	
   tematiche	
  combinando	
  approcci	
   sistematici	
  di	
  genomica	
  
funzionale	
   con	
   approcci	
   più	
   tradizionali	
   per	
   lo	
   studio	
   della	
   funzione	
   dei	
   geni	
   TRIM	
   nel	
   processo	
   di	
  
ubiquitinazione	
  e	
  la	
  comprensione	
  del	
  loro	
  ruolo	
  fisio-­‐patologico.	
  	
  

	
  

RESPONSABILITA’	
  EDITORIALI	
  	
  
Curatore	
   del	
   libro:	
   ‘TRIM/RBCC	
   proteins’	
   (2012)	
   Landes	
   Bioscience/Springer	
   Science+Business	
   Media.	
  
Springer	
  Series:	
  Adv	
  Exp	
  Med	
  Biol.	
  2012;770.	
  ISBN	
  978-­‐1-­‐4614-­‐5397-­‐0	
  
Membro	
  del	
  Virtual	
   Faculty	
   di	
  Targeted	
  protein	
  Database	
  UPS	
   and	
  membro	
  dell’Editorial	
   Board	
  Ubiquitin	
  
Journal	
  (Current	
  Biodata	
  –	
  BioMed	
  Central)	
  dal	
  2006-­‐2009.	
  

Membro	
  dell’Editorial	
  Board	
  (Genetics	
  Domain)	
  di	
  TheScientificWorldJOURNAL	
  dal	
  2012.	
  

	
  

ATTIVITA’	
  DI	
  REVISORE	
  	
  

Revisore	
  Ad	
  Hoc	
  per	
  le	
  seguenti	
  riviste	
  scientifiche	
  internazionali:	
   	
   	
  

American	
   Journal	
   of	
  Medical	
  Genetics,	
   Biochimica	
   et	
   Biophysica	
  Acta,	
   Biochemical	
   Journal,	
   Biochemistry	
  
and	
  Cell	
  Biology,	
  BioEssay,	
  BMC	
  Evolutionary	
  Biology,	
  Development,	
  European	
  Journal	
  of	
  Human	
  Genetics,	
  
European	
  Journal	
  of	
  Medical	
  Genetics,	
  Experimental	
  Cell	
  Research,	
  FEBS	
  Journal,	
  Gene	
  Expression	
  Patterns,	
  
Human	
   Molecular	
   Genetics,	
   Human	
   Genetics,	
   J.	
   of	
   the	
   European	
   Academy	
   of	
   Dermatology	
   and	
  
Venereology,	
   Journal	
   of	
   Human	
   Genetics,	
   Molecular	
   and	
   Cellular	
   Biology,	
   Nature	
   Reviews	
   Cancer,	
  
Oncogene,	
  Trends	
  in	
  Biochemical	
  Sciences.	
  

	
  
Revisore	
  Ad	
  Hoc	
  per	
  le	
  seguenti	
  agenzie	
  di	
  finanziamento:	
  	
  	
  	
   	
  

The	
   Leverhulme	
   Trust,	
   London,	
   UK;	
   MIUR,	
   Italy	
   (from	
   2006	
   to	
   2011);	
   Cancer	
   Research	
   UK;	
   Medical	
  
Research	
  Council,	
  UK;	
  Austrian	
  Science	
  Fund	
  (FWF),	
  Austria;	
  BBSRC	
  SSC	
  Pre	
  Award	
  Grants,	
  UK;	
  Progetti	
  
MIUR-­‐PRIN2009	
  

	
  
Valutatore	
  esterno	
  per	
  la	
  Qualità	
  della	
  Ricerca	
  per	
  MIUR/ANVUR	
  per	
  l’anno	
  2012.	
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TITOLARE	
  DI	
  FONDI	
  PER	
  LA	
  RICERCA	
  DALLE	
  SEGUENTI	
  AGENZIE	
  	
  

Associazione	
  Italiana	
  per	
  la	
  Ricerca	
  sul	
  Cancro,	
  Italia	
  (01.01.1998	
  –	
  31.12.2000);	
  Comunità	
  Europea,	
  
EU	
  Co-­‐PI	
  di	
  un	
  ‘Shared	
  Cost	
  RTD	
  Project’	
  (Periodo:	
  01.01.1998	
  –	
  31.12.2000)	
  ;	
  March	
  of	
  Dimes	
  Birth	
  
Defects	
  Foundation,	
  USA	
  (Periodo	
  01.06.1999	
  –	
  31.05.2002);	
  Fondazione	
  Telethon,	
  Italia	
  (01.07.2000	
  
-­‐	
   30.06.2003);	
   Fondazione	
   Mariani,	
   Italia	
   (01.03.2004	
   –	
   28.02.2006);	
   Fondation	
   Jérome	
   Lejeune,	
  
Francia	
   (2004	
   –	
   2005);	
   Fondazione	
   CARIPLO,	
   Italia.	
   Responsabile	
   scientifico	
   di	
   Unita’	
   Operativa	
  
(20.02.2006	
  –	
  20.02.2008);	
  Fondazione	
  Telethon,	
  Italia	
  (01.07.2006	
  -­‐	
  30.06.2009);	
  Fondation	
  Jérome	
  
Lejeune,	
  Francia	
  (Periodo	
  2008	
  –	
  2009);	
  Fondazione	
  Telethon,	
  Italia	
  (01.07.09	
  -­‐	
  30.06.11);	
  Fondation	
  
Jérôme	
   Lejeune,	
   Francia	
   (2010	
   –	
   2011);	
   Fondation	
   Jérôme	
   Lejeune,	
   Francia	
   (01.03.2012	
   –	
  
28.02.2015);	
   FIRB-­‐MIUR,	
   Italia.	
   Responsabile	
   scientifico	
   di	
   Unita’	
   Operativa	
   (Coordinatore:	
   Prof.	
  
Mauro	
   Giacca,	
   ICGEB,	
   Trieste)	
   (24.02.2012	
   –	
   23.02.2016);	
   AFM-­‐Telethon,	
   Francia	
   (12.06.2014	
   –	
  
11.06.2016);	
   PRIN-­‐2015	
   MIUR,	
   italia,	
   Responsabile	
   scientifico	
   di	
   Unita’	
   Operativa	
   (05.02.2017-­‐
04.02.2020);	
  POR	
  FESR	
  2014-­‐2020	
  Friuli	
  Venezia	
  Giulia,	
  Progetto	
  Strategico,	
  Responsabile	
  scientifico	
  
di	
   Unita’	
   Operativa	
   (01.05.2017-­‐30.04.2019);	
   H2020	
   MSCA-­‐ITN-­‐2018	
   (TRIM-­‐NET	
   GA813599)–	
  
Coordinatore	
   Scientifico	
   (01.01.2019	
   –	
   31.06.2023);	
  AFM-­‐Téléthon,	
   France	
   -­‐	
   Principal	
   Investigator	
  
(#23115;	
   2020-­‐2022);	
   Fondation	
   Jérôme	
   Lejeune,	
   France	
   -­‐	
   Principal	
   Investigator	
   (2021	
   -­‐	
   2022);	
  
PRIN2022	
  (MUR)	
  -­‐	
  Principal	
  Investigator	
  (07.10.2023	
  -­‐	
  06.10.2025).	
  

	
  
ATTIVITA’	
  EU	
  	
  

Partecipante	
   e	
   Rappresentante	
   Italiano	
   (con	
   la	
   Dr.ssa	
   S.	
   Polo,	
   IFOM,	
   Milano)	
   del	
   Management	
  
Committee	
   di	
   ‘COST	
   Action	
   BM1307	
   –	
   European	
   Network	
   to	
   integrate	
   research	
   on	
   intracellular	
  
proteolysis	
   pathways	
   in	
  health	
  and	
  disease	
   (PROTEOSTASIS)’.	
  Periodo	
  07.2014-­‐	
  06.2017	
  e	
  COST	
  Action	
  
CA20113	
   -­‐	
   A	
   sound	
   proteome	
   for	
   a	
   sound	
   body:	
   targeting	
   proteolysis	
   for	
   proteome	
   remodeling	
  
(PROTEOCURE)	
  Periodo	
  10.2020	
  -­‐	
  present.	
  

	
  
ATTIVITA’	
  DIDATTICA	
  

Titolare	
  dei	
  seguenti	
  INSEGNAMENTI	
  DI	
  I	
  E	
  II	
  LIVELLO:	
  
	
   	
  
Anno	
  Accademico	
  2014/2015	
  
914SM:	
   GENETICA	
   MOLECOLARE	
   -­‐	
   MOLECULAR	
   GENETICS	
   -­‐	
   Corso	
   di	
   studio:	
   SM53	
   –	
   Magistrale	
   in	
  
GENOMICA	
  FUNZIONALE	
  (6	
  CFU)	
  	
  	
  	
  	
  	
  
	
  

Anno	
  Accademico	
  2015/2016	
  
194SM	
   -­‐	
  GENETICA	
  E	
  BIOINFORMATICA	
   -­‐	
  Corso	
  di	
   studio:	
   SM51	
   -­‐	
   SCIENZE	
  E	
  TECNOLOGIE	
  BIOLOGICHE	
  
(6CFU)	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  

	
  
674SM	
   -­‐	
   GENETICA	
   E	
   GENOMICA	
   MOLECOLARE	
   -­‐	
   MOLECULAR	
   GENETICS	
   AND	
   GENOMICS	
   -­‐	
   Corso	
   di	
  
studio:	
  SM53	
  -­‐	
  Magistrale	
  in	
  GENOMICA	
  FUNZIONALE	
  (6	
  CFU)	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  

	
  

672SM	
   –	
  NEURODEVELOPMENTAL	
  GENETICS	
   -­‐	
   Corso	
   di	
   studio:	
   SM54	
   –	
  MASTER	
   IN	
  NEUROSCIENCE	
   (3	
  
CFU)	
  	
  
	
  
A	
  partire	
  dall’Anno	
  Accademico	
  2016/2017	
  ad	
  oggi	
  
058SM	
  –	
  GENETICA	
  -­‐	
  Corso	
  di	
  studio:	
  SM51	
  -­‐	
  SCIENZE	
  E	
  TECNOLOGIE	
  BIOLOGICHE	
  (6	
  CFU)	
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674SM	
   -­‐	
   GENETICA	
   E	
   GENOMICA	
   MOLECOLARE	
   -­‐	
   MOLECULAR	
   GENETICS	
   AND	
   GENOMICS	
   -­‐	
   Corso	
   di	
  
studio:	
  SM53	
  -­‐	
  Magistrale	
  in	
  GENOMICA	
  FUNZIONALE	
  (6	
  CFU)	
  	
  

	
  

672SM	
  -­‐	
  NEURODEVELOPMENTAL	
  GENETICS	
  -­‐	
  Corso	
  di	
  studio:	
  SM54/SM75	
  –	
  MASTER	
  IN	
  NEUROSCIENCE	
  
(3	
  CFU)	
  	
  
	
  
	
  

DOTTORATO	
  
Membro	
  del	
  Collegio	
  del	
  Corso	
  di	
  Dottorato	
  in	
  Biomedicina	
  Molecolare	
  dal	
  2015	
  
Coordinatore	
  del	
  Corso	
  di	
  Dottorato	
  in	
  Biomedicina	
  Molecolare	
  dall’AA	
  2017/18	
  al	
  2023/24.	
  
	
  

VALUTAZIONE	
  TESI	
  	
  di	
  DOTTORATO	
  

Esaminatore	
  e	
  valutatore	
  esterno	
  di	
  diverse	
  tesi	
  di	
  dottorato	
  (Open	
  University,	
  London,	
  UK;	
  Università	
  di	
  
Montpellier,	
  Fr;	
  Quaid-­‐i-­‐Azam	
  University,	
  Islamabad,	
  Pakistan;	
  dal	
  2006;	
  CigBiogune,	
  Bilbao,	
  Spain;	
  etc.).	
  	
  

	
   	
   	
   	
  
ATTIVITA’	
  TUTORIALE	
  DI	
  RICERCA	
   	
  

Attività	
   tutoriale	
   di	
   ricerca	
   per	
   studenti	
   triennali,	
   Studenti	
   di	
   Laurea	
   Specialistica,	
   studenti	
   di	
  
dottorato	
  e	
  di	
  specialità	
  e	
  supervisione	
  di	
  ricercatori	
  post-­‐dottorato.	
  

	
   	
   	
  	
  
PUBBLICAZIONI	
  SCIENTIFICHE	
  	
  

Autore	
  di	
  66	
  pubblicazioni	
  su	
  riviste	
  internazionali;	
  h-­‐index:	
  34	
  	
  

	
  
1.	
  Nucleotide	
  sequence	
  of	
  the	
  cDNA	
  for	
  lecithin-­‐cholesterol	
  acyl	
  transferase	
  (LCAT)	
  from	
  the	
  rat.	
  Meroni	
  
G,	
  Malgaretti	
  N,	
  Magnaghi	
  P,	
  Taramelli	
  R.	
  
Nucleic	
  Acids	
  Res.	
  1990	
  Sep	
  11;18(17):5308.	
  	
  
	
  

2.	
  Definition	
  of	
  the	
  transcription	
  initiation	
  site	
  of	
  human	
  plasminogen	
  gene	
  in	
  liver	
  and	
  non	
  hepatic	
  cell	
  
lines.	
  Malgaretti	
  N,	
  Bruno	
  L,	
  Pontoglio	
  M,	
  Candiani	
  G,	
  Meroni	
  G,	
  Ottolenghi	
  S,	
  Taramelli	
  R.	
  
Biochem	
  Biophys	
  Res	
  Commun.	
  1990	
  Dec	
  31;173(3):1013-­‐8.	
  
	
  

3.	
   Functional	
   analysis	
   of	
   the	
   human	
   lecithin	
   cholesterol	
   acyl	
   transferase	
   gene	
   promoter.	
  Meroni	
   G,	
  
Malgaretti	
  N,	
  Pontoglio	
  M,	
  Ottolenghi	
  S,	
  Taramelli	
  R.	
  
Biochem	
  Biophys	
  Res	
  Commun.	
  1991	
  Nov	
  14;180(3):1469-­‐75.	
  
	
  

4.	
   A	
   cluster	
   of	
   sulfatase	
   genes	
   on	
   Xp22.3:	
   mutations	
   in	
   chondrodysplasia	
   punctata	
   (CDPX)	
   and	
  
implications	
  for	
  warfarin	
  embryopathy.	
  Franco	
  B,	
  Meroni	
  G,	
  Parenti	
  G,	
  Levilliers	
  J,	
  Bernard	
  L,	
  Gebbia	
  M,	
  
Cox	
  L,	
  Maroteaux	
  P,	
  Sheffield	
  L,	
  Rappold	
  GA,	
  Andria	
  G,	
  Petit	
  C,	
  Ballabio	
  A.	
  
Cell.	
  1995	
  Apr	
  7;81(1):15-­‐25.	
  
	
  

5.	
  Motifs	
  resembling	
  hepatocyte	
  nuclear	
  factor	
  1	
  and	
  activator	
  protein	
  3	
  mediate	
  the	
  tissue	
  specificity	
  of	
  
the	
  human	
  plasminogen	
  gene.	
  Meroni	
  G,	
  Buraggi	
  G,	
  Mantovani	
  R,	
  Taramelli	
  R.	
  
Eur	
  J	
  Biochem.	
  1996	
  Mar	
  1;236(2):373-­‐82.	
  
	
  

6.	
  Characterization	
  of	
  a	
  cluster	
  of	
  sulfatase	
  genes	
  on	
  Xp22.3	
  suggests	
  gene	
  duplications	
   in	
  an	
  ancestral	
  
pseudoautosomal	
  region.	
  Meroni	
  G,	
  Franco	
  B,	
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